
 

Binning: From Peaks to Bins 
When peaks are extracted from unprocessed (raw) SELDI / MALDI spectra they have different Dalton 
values. Peaks  from  two different spectra  that have peaks on different Dalton cannot be compared 
with each other. 

 

So  in  order  to  be  able  to  compare  the  peaks  from  two  different  spectra  these  peaks must  be 
processed  once more  by  a method  called  Binning.  Binning  creates  Bins  that  are  identical  for  all 
spectra. Peaks are then placed into such Bins and then these Bins can be compared with each other 
without a problem. 

Just like it is shown in this picture below: 
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Contact Us 
Address:  MedicWave AB 
  Stålverksgatan 1 
  SE‐302 45 HALMSTAD 
  SWEDEN   

VAT:   SE556690467701 

Telephone:  +46 (0)35‐133 600 
E‐mail:  info@medicwave.com 
 


